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平成２２年度

 バイオインフォマティクス (bioinformatics) は、生命情報科学

と訳されることもあり生物学のデータを情報科学の手法によっ

て解析する学問および技術です。今後多様な発展が期待され

る分野ですが、生物学と情報科学の知識をバランス良く身に

つけた技術者・研究者がまだまだ少なく、バイオインフォマティ

クスの未来を担う新しい人材の育成が急務と言われています。

 日本バイオインフォマティクス学会では、この現状をふまえ、人

材育成の一助として「バイオインフォマティクス技術者認定試

験」を平成１９年度から実施しています。合格者には学会から

認定証と認定シールが発行されます。関連分野への就職や進

学を希望している学生の方々をはじめ、現在すでにバイオイン

フォマティクス分野で活躍されている技術者・研究者の方々ま
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過去問も
web に！
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問いません

９月１日（水） ～ １０月１５日（金）

５,０００円 （消費税込）

１３時３０分～１５時３０分 （１２０分）

８０問・４者択一式によって分子生物学、

情報科学、バイオインフォマティクスの各分野

における基礎的な知識と理解度を測ります。

日本バイオインフォマティクス学会 (JSBi)

情報計算化学生物学会 (CBI)

日本ゲノム微生物学会

、沖縄

試験結果は各分野ごとの得点分析とともに通知されますので、

繰り返し受験頂いて理解レベルを確認することができます。

w ebサイトでは過去問や参考問題等を公開しています。試験日
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